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Descubren que el ‘ADN basura’ es ttil

Cientificos de todo el mundo concluyen que el ADN que contiene informacion que aparentemente no es
util es basico para el funcionamiento de nuestros genes ® Este hallazgo permitira tratar enfermedades

R. S. Madrid

Un equipo internacional
de investigadores con
participacién espanola
dio a conocer los resulta-
dos de un millar y medio
de experimentos para
interpretar el ADN, y
reveld que la mayoria de
lo que hasta ahora se lla-
maba ADN basura es, en
realidad, informacion util
e importante.

Estos hallazgos son
fruto del proyecto Encode
(Enciclopedia de los Ele-
mentos del ADN), la inves-
tigacién de mayor enver-
gadura que en la actuali-
dad se esta llevando a cabo
en el campo de la genémi-
ca, y son descritos en un
total de 30 articulos publi-
cados por tres revistas
cientificas, la britinica
Natureylas estadouniden-
ses Genome Research y
Genome Biology.

“Este es uno de esos
grandes pasos que trans-
forman nuestra compren-
sion de la genética”, afir-
m6 Ewan Birney, coordi-
nador del proyecto e
investigador del Instituto
Europeo de Bioinformati-
cos de Hinxton (Cambrid-
geshire, este de Inglate-
rra), en una rueda de
Prensa celebrada ayer en
el Museo de Ciencia de
Londres.

La investigacion, que
cuenta con una inversion
de mas de 185 millones de
dolares (146,6 millones de
euros), recoge el relevo del
Proyecto Genoma Huma-
no, que hace una década
logro secuenciar el ADN
de los seres humanos.

Forma parte de la investigacion gendmica de mayor envergadura. / Edgardo Carosia

Desde 2003, el Proyec-
to Encode intenta diluci-
dar los entresijos del ADN
secuenciado y crear un
catalogo con todos los ele-
mentos funcionales que
contiene el genoma, que
cuando se mezclan cons-
tituyen la informacion
necesaria para formar
todos los tipos de células

y organos del cuerpo
humano.

A dia de hoy, Encode
ha recolectado tantos ele-
mentos que si se impri-
miesen sobre un mural,
este mediria hasta 16
metros de alto y 30 kilo-
metros de largo, y que, en
términos de capacidad,
suman cerca de 15 terab-

ytes de informacion en
bruto, un “auténtico fes-
tin de datos genéticos”,
disponibles piblicamen-
te en Internet.

Expresion genética

Esta informacion ha ayu-
dado a los cientificos a
entender mejor como se
regula la expresion de los

genes, qué factores deter-
minan que las proteinas
se produzcan en las célu-
las apropiadas y en el
momento adecuado, y
permitira nuevos avances
en la comprension de
dolencias como la enfer-
medad de Crohn (del sis-
tema inmunologico, de
origen desconocido).
Entre otros hallazgos,
los cientificos descubrie-
ron que el conocido hasta
ahora como ADN basura
(informacion que no es
1til) es, en realidad, un

En el estudio
participan 22
cientificos de
nuestro pais

gran panel de control con
millones de interruptores
que regulan la actividad
de nuestros genes y sin los
cuales estos no funciona-
rian y aparecerian enfer-
medades.

“Nuestro genoma solo
funciona gracias a los
interruptores: millones
de lugares que determi-
nan siun gen se enciende
o se apaga’, explico Bir-
ney. “Hemos encontrado
que una gran parte del
genoma estd implicada en
controlar cuindo y donde
se producen las proteinas,
més alld de simplemente
fabricarlas. Es una canti-
dad sorprendente”, afia-
dié Birney.

De hecho, segiin las
conclusiones de Encode,

alrededor del 80% del
genoma humano contie-
ne elementos relaciona-
dos con algtin tipo de fun-
¢ién bioquimica, hasta un
total de 120 funciones
diferentes.

Aportacion espafiola
El proyecto corre a cargo
de un consorcio interna-
cional que atna los
esfuerzos de 442 cientifi-
cos (22 de ellos espanio-
les), procedentes de 32
laboratorios del Reino
Unido, Estados Unidos,
Espaiia, Singapur, Japon
y Suiza, que han llevado
a cabo un total de 1.649
experimentos con 147
tipos de células.

Entre esos cientificos
destaca el catalan Rode-
ric Guigo, coordinador
del programa de Bioin-
formatica y Genomica del
Centro de Regulacion
Genomica y profesor en
la Universidad Pompeu
Fabra de Barcelona,
quien ha liderado el
grupo de analisis de ARN
de Encode.

“Sabiamos que habia
mutaciones en el ADN
que estaban asociadas
con enfermedades, pero
no sabiamos por qué.
Ahora sabemos que posi-
blemente una de las razo-
nes sea porque ocurren en
alguno de estos interrup-
tores o regiones regulado-
ras, de las que antes des-
conociamos su existen-
cia”, explico en una
entrevista con EFE Guigo,
quien considera que Enco-
de ha cambiado el con-
cepto de gen.



